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Cil

Pravdépodobnost pozitivniho vysledku
biopsie prostaty u konkrétniho pacienta lze
pomeérné presné predpoveédét pomoci rady
nomogramu. Problémem mize byt rozdil
mezi populaci, na niz se aplikuje, a vzorkem,
na kterém byl vytvoren. Cilem studie je
externi validace nomogramu z r. 2007 (Chun
et al., Eur Urol 52;436-445) na souboru
nasich pacientu.

Charakteristika naseho souboru pacientu (n=322)

PSA
(ng/ml)

(%) |(sampling

prostaty |vzorku

64.55 6.570 16.0 3.458 43.0 12.00
m 64.26 8.843 16.7 36 3.796 48.5 12.63
1.182-15.25 12-183 10-20

W%-se 0.11-72 2-52

Pacienti a metody

Chunutv numericky a graficky nomogram predpovida pravdépodobnost pozitivhiho vysledku
primobiopsie prostaty na zakladé veku pacienta, sérové hladiny PSA, poméru volného
a vazaného PSA, vysetreni per rectum a tzv. sampling density (velikost prostaty/poctu
odebranych vzorku). Byl vytvoren na souboru 1162 pacientu. Predpovédni presnost modelu
uvadéna autory puvodni studie a vyjadiena plochou pod ROC kfivkou byla 76,7%,
pri nasledné externi validaci 72,7-75,5 % ve trech ruznych souborech pacientu (n=195 az 961),
na nichz byl model aplikovan. Nasi externi validaci jsme provedli na pacientech, kteri
podstoupili TRUS-biopsii prostaty na urologické klinice 2. LF UK a Fakultni nemocnice
v Motole mezi breznem 2010 a kvetnem 2014, a u kterych jsme meli k dispozici vSechny

nutné udaje (N=322).

Charakteristika Chunova souboru (n=1162), podle kterého byl

nomogram vytvoren

PSA
(ng/ml)
s CRNET

DRE (%) |SD

19.7 5.8
m 64.8 6.8 21.1 13.3 6.4
37-92  0.1- 1.3-81.3 1.3-32
47.91

(sampling

density)

Chuntv model mnohonasobné
logistické regrese

Velicina

pomeér Sanci na nemoc
(95% interval

prostaty|vzorku
spolehlivosti)

Vvek 1.05 (1.03-1.07)

58 10
DRE+ 2.87 (1.92-4.28)
64 10 1.08 (1.04-1.11)
13-320 10-10 %fPSA 0.94 (0.92-0.96)
0.84 (0.79-0.89)

Vysledky

Chuntv numericky nomogram jsme aplikovali
na data nasich pacientd. Sestavili ROC krivku
Chunova nomogramu nad nasimi  daty.
Predpoveédni presnost vyjadrena plochou
pod krivkou byla 77.3%, coz je ve vysledku o malo
lepSi nez originalni data autoru (76.7%). Stejnym
zpusobem jako autofi jsme zkonstruovali vlastni
nomogram a dostali jsme nasledujici model
mnohonasobné logistickeé regrese:

pomeér Sanci na nemoc
(95% interval spolehlivosti)

1.03 (1.00-1.07)

3.47 (2.0-6.13)
1.04 (1.00-1.09)

S9N e 0.94 (0.90-0.98)

Predpovédni presnost

signifikantni rozdil (p=0.65).
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Specificity

naseho
nomogramu vyjadrena plochou pod ROC
krivkou je 79.8%. Pokud srovhame Chuntv
a nas vlastni nomogram, neni mezi nimi

Jinak je tomu u Chunova grafického
nomogramu, ktery predikuje vysSi
pravdépodobnost vyskytu Ca prostaty, nez
jsme ve skute€nosti u nasich pacientu
pozorovali. Analyzou dat jsme zjistili, ze
od celkového souctu veli€éin v Chunoveé
grafickém nomogramu je nutné po nase
pacienty odecist hodnotu 22.

KalibraCni srovnani predpovidanych a skuteCnych

pomérd pacientt s/bez nemoci pomoci Chunova
grafického nomogramu.
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Predicted probability of prostate cancer

Chuniv numericky nomogram Ize dobre aplikovat na pacienty prichazejici
k primobiopsii prostaty ve FN Motol. Jednak dokaze dobre rozlisit pacienty
S a bez Ca prostaty, ale také pomérné dobre predikuje pritomnost Ca prostaty
u jednotlivych pacientd. Jinak je tomu vsSak u grafického nomogramu, ktery
systematicky nadhodnocuje pravdéepodobnost vyskytu Ca prostaty u nasich
pacientd. Chuntiv graficky nomogram tak neni vhodny k pouziti ve FN Motol.




